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Stop TBC

ViV

Plenaire CPT i.s.m. VVAWT en V&VN

Thema: ‘Whole genome sequencing’

5 juni 2018
Aanvang: 12.30 lunch, 13.30 start bijeenkomst

Locatie:

Jaarbeurs MeetUp Vergadercentrum (Beatrixgebouw), Jaarbeursplein Utrecht

Doel:

1) Kennis over whole genome sequencing. Wat is het verschil met VNTR? Wat is het voordeel van WGS
boven VNTR? Wat zijn de nadelen?

2) Draagvlak creéren van de voorgestelde nieuwe werkwijze met WGS

3) Kennis over de stappen die de komende 6-12 maanden gezet moeten worden om WGS te

implementeren

4) Toepassing van kennis, ervaring en inzichten met betrekking tot WGS
5) Bespreking uniforme opslag van WGS-gegevens en resultaten van het clusteronderzoek

Programma
12.30-13.30 uur
13.30-13.35 uur

13.35-14.00 uur

14.00 — 14.20 uur
14.20 — 14.35 uur

14.35-14.50 uur

14.50 — 15.10 uur

15.10 - 15.25 uur

15.25-16.00 uur

16.00 — 16.20 uur

16.20 - 16.30 uur

16.30 uur

Lunch
Opening door voorzitter

‘Snips en pipelines’. Informatie over de techniek. Dick van Soolingen professor
Microbiologie & Miranda Kamst, laboratorium analist

‘VNTR versus WGS'. Vergelijking van de twee technieken. Rana Jajou, PhD student
Ervaring met WGS door de GGD Zuid Limburg. Roald Gerritsen, arts tbc-bestrijding

‘Het vluchtelingencluster’. Rianne van Hunen, consulent verpleegkundige
surveillance

Theepauze

‘Van VNTR naar WGS’. Het tussenjaar 2018 en de overgang in 2019. Gerard de Vries,
arts consulent en Landelijke Codrdinator tbc-bestrijding

Hoe lees je WGS-clusters? Bespreking WGS-matrixtabellen en praktijkvoorbeelden in
groepjes

Consequentie voor de werkwijze van GGD’en. Wat is er nodig om van VNTR naar
WGS clusteronderzoek te gaan en gegevens uniform op te slaan? Marlies Mensen,
arts tbc-bestrijding & Karin Rebel, sociaal verpleegkundige

Samenvatting en afronding

Borrel



